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1Vi n Nghiên c u Gi ng và Công ngh  sinh h c Lâm nghi p - Vi n Khoa h c Lâm nghi p Vi t Nam 

2Vi n Công ngh  sinh h c - Vi n Hàn lâm Khoa h c và Công ngh  Vi t Nam 

B t trong nh ng loài cây tr ng r ng ch  l c  khu v ng 
c bi t là tính ch ng ch u cao v i b nh ch t héo do n m Ceratocystis gây ra. Ngoài vi c s  d ng 

trong tr ng r ng thu c s  d ng là các cây b  m  trong nghiên c u ch n gi ng. Tuy nhiên, 
m  ng di truy n c n gi ng này l u này s  d ng 8 ch  th  vi 
v   phân tích 12 lô h t, thu c 7 xu t x  thu t  n gi ng Bàu Bàng nh nh m  ng di 
truy n c a qu n th  ch n gi ng cho loài cây này. K t qu  phân tích cho th y, các ch  s  v  ng di truy n c a 

n gi ng  m  trung bình v i t  l  d  h p t  i (He t 0,54 và t  l  d  h p t  quan sát (Ho t 
0,63. Giá tr  h  s  giao ph i c n huy t giá tr  âm  t t c  các lô h t nghiên c t -0,18) và h  
s  i gen cao (Nm = 6,14) ch ng t  n gi ng có m  th  ph n chéo cao. M
truy n và ki n gi ng v m b o m  ng di truy n c n thi  cung c p ngu n v t 
li u cho nghiên c u ch n t o và phát tri n loài cây này trong th i gian t i. 

T  khóa: B  th  vi v  ng di truy n gi ng  

EVALUATION OF THE GENETIC DIVERSITY OF Eucalyptus pellita F. Muell SEEDLING SEED 
ORCHARD IN VIETNAM BY MICROSATELLITE MARKERS 

Le Son1, Tran Ho Quang2, Nguyen Duc Kien1 

1Institute of Forest Tree Improvement and Biotechnology  

2 Institute of Biotechnology - Vietnam Academy of Science and Technology 

Eucalyptus pellita, known for its rapid growth and resistance to Ceratocystis wilt disease, is a dominant species 
in Southeast Asian plantations. It also serves as a parental tree in breeding programs. In Vietnam, two second-
generation E. pellita seed orchards were planted in Bau Bang and Pleiku in the past decades. To assess the 
genetic diversity of these orchards, 12 seedlots from 7 origins in SSO Bau Bang were analysed using 8 
microsatellite markers. Results indicated a moderate level of genetic diversity, with expected heterozygosity 
(He) of 0.54 and observed heterozygosity (Ho) of 0.63. Negative inbreeding coefficients (average F = -0.18) and 
a high value of the gen flow index (Nm = 6.14) suggested high levels of outcrossing. Despite genetic and 
phenotypic thinning, the orchards maintained sufficient genetic diversity for future breeding and development 
programs for this species.  
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TT    

1 Bupul muting IND 73 - 4 Bupul 73 - 4 Bupul - Indonesia 

2 1 - 10 Bau Bang 1081 - 10 
SSO Bàu Bàng -  

3 Bàu Bàng 1094 - 1 Bau Bang 1094 - 1 

4 Kiriwo PNG 615 - 5 Kiriwo 615 - 5 
Kiriwo - PNG 

5 Kiriwo PNG 586 - 6 Kiriwo 586 - 6 

6 Serisa PNG 185 - 9 Serisa 185 - 9 
Serisa - PNG 

7 Serisa PNG 503 - 7 Serisa 503 - 7 

8 Atherton QLD Artheron 7210 - 2 SSO Artheron - Australia 

9 Cardwell QLD 796 - 3 Cardwell 796 - 3 
SSO Cardwelll - Australia 

10 Cardwell QLD 881 - 1 Cardwell 881 - 1 

11 Melville PNGIND NT 938 - 6 Melville 938 - 6 
SSO Melville - Australia 

12 Melville PNGIND NT 1002 - 8 Melville 1002 - 8 

Ghi chú: IND: Indonesia, PNG: Papua New Guinea; QLD: Queensland - Australia, NT: Northern Territory - Australia.

 

 

(Nevill et al., 2008, et al., 
2010, Quang et al., 2013)

 

  

TT    

1 EMBRA12 
F-AGGATTTGTGGGGCAAGT 
R- GTTCCCCATTTTCATGTCC 

56/FAM 

2 EMBRA28 
F-CAAGACATGCATTTCGTAGT 
R-ACTCTTGATGTGACGAGACA 

56/FAM 

3 EMBRA 29 
F-CTTCGCTCACATCAGTCTC 
R-CAATCGAGTCAATAACATTCA 

56/FAM 

4 EMBRA38 
F-GGTTCTCTAGTGAAAATGTCG 
R- ATACATCCATCAAAGCACAA 

56/FAM 

5 EMBRA 40 
F-AAAGTATCTCCACGCTTCAT 
R-TCCCAATCATGATCTTCAG 

56/HEX 

6 EMBRA41 
F-ATGATTTTGTGCGTGGAC 
R- TCAGGTGAAAGGATGGAG 

56/HEX 

7 EMBRA42 
F-GAGTAAAAATTGGTTTTGAGTG 
R- CCCTCTTTTCATTTTGTCTT 

56/HEX 

8 EMBRA56 
F-TCATTGACATGCTGACTGT 
R- ACTAACAGTTGAAAAGGTAAAGC 

56/HEX 
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(Gawel và Jarret, 1991) có 

se và tanin trong lá. 
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H2O 10,9 

10X PCR bufer 2,0 

MgCl2 25 mM 1,8 

dNTP 5 mM 0,8 

Primer 10 mM 1,0 

Taq Polymerase 1 U/µl 1,5 

DNA 30 ng/µl 2,0 

20,0

94oC 
oC oC trong 

oC trong 1 
oC 

oC. 

 

 

Peakall et al., 2006). 
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Peakall et al., 
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(Kumar et al., 2018) 
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 P (%) Na Ne Ho He F 

Bupul 73 - 4 100,00 4,75 ± 0,41 3,10 ± 0,20 0,58 ± 0,12 0,48 ± 0,11 -0,42 

Bàu Bàng 1081 - 10 87,50 4,00 ± 0,54 3,04 ± 0,29 0,56 ± 0,16 0,43 ± 0,12 -0,09 

Bàu Bàng 1094 - 1 100,00 5,00 ± 0,50 3,59 ± 0,43 0,69 ± 0,17 0,60 ± 0,19 -0,15 

Kiriwo 615 - 5 100,00 5,13 ± 0,58 4,08 ± 0,33 0,72 ± 0,13 0,66 ± 0,10 -0,15 

Kiriwo 586 - 6 87,50 5,00 ± 0,66 3,28 ± 0,35 0,59 ± 0,19 0,43 ± 0,11 -0,42 

Serisa 185 - 9 100,00 5,13 ± 0,30 3,19 ± 0,22 0,59 ± 0,10 0,53 ± 0,09 -0,11 

Serisa 503 - 7 100,00 5,13 ± 0,64 4,00 ± 0,44 0,62 ± 0,18 0,56 ± 0,11 -0,11 
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P (%) Na Ne Ho He F

Artheton 7210 - 2 100,00 5,13 ± 0,64 3,29 ± 0,37 0,59 ± 0,19 0,43 ± 0,11 -0,19

Cardwell 796 - 3 100,00 4,75 ± 0,50 3,23 ± 0,34 0,69 ± 0,15 0,56 ± 0,12 -0,05

Cardwell 881 - 1 100,00 6,00 ± 0,71 3,74 ± 0,55 0,72 ± 0,18 0,64 ± 0,09 -0,17

Melville 938 - 6 100,00 5,75 ± 0,75 3,79 ± 0,57 0,64 ± 0,17 0,54 ± 0,08 -0,17

Melville 1002 - 8 10,000 5,75 ± 0,56 3,54 ± 0,46 0,62 ± 0,17 0,59 ± 0,10 -0,08

Trung bình 97,92 5,23 ± 0,17 3,49 ± 0,11 0,63 ± 0,05 0,54 ± 0,03 -0,18

trong lô 

(hình 1)

Hình 1. K t qu phân tích AMOVA (m bi n d phân t ) gi a các lô h n gi ng

Theo Rao và Hodgkin (2002), 
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Fst

77,2 0,134 6,14

22,3

100,0

Fst = 

(2008) (Fst = o

(E. morrisbyi, Fst = 0,19 (Jones et al. 2005); E. 
benthamii, Fst = 0,105 (Butcher et al., 2005)) 

B

cao (Nm = 

(1978)

(Young et al.
Kiriwo 615 - 5, Melville 1002 - 8, 

Kiriwo 586 - 6 và Serisa 185 -
- 6, Cardwell 

796 - 3, Bàu Bàng 1094 - 1, Antherton 7210 -
2, Serisa 503 - 7 và Bupul 73 -

- 10 và Cardwell 
891 -

khác.

(1994) cho 
uro 

Hình 2. M i quan h di truy n gi a các lô h t 
B ch u
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