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PHAN TiCH DA DANG DI TRUYEN MOT SO LOAI BACH PAN
LAM CO SG CHO VIEC LAI TAO GIONG MGI

Nguyén Viét Tung, Nguyén Viét Cuwong, Nguyén Thi Linh Pam
Vién Nghién ciru Giong va Cong nghé Sinh hoc Lam nghiép

TOM TAT

Nghién ctru da st dung 34 moi SSR trong phan tich da dang di truyén cua
19 ciy b6 me thuc 3 loai bach dan dé nhan biét dugc mdi quan hé huyét
thong giita cac cdy trong loai va giita cac loai voi nhau 13 co so dé chon
dugc bd me lai thich hop nhat. Khoang cach di truyén giita 19 mau (cay)
bach dan thudc 3 loai nghién ctru ndm [0,28; 3,882]. Khoang cach di
truyén gitra cac cay trong loai Bach dan camal (E. camaldunensis) 1a thap
(0,712), tiép dén 1a loai Bach dan uré (E. urophylla) dat 0,836 cubi cing la
loai Bach dan liéu (E. exserta) v6i khoang cach di truyén trung binh trong
loai 14 1,183. V&i 19 mau bach dan nghién ciru dugc chia thanh hai nhanh:
+ Nhanh mét 1a nhom loai Bach dan lidu va Bach dan camal, khi lai giéng
gitta 2 nhom loai nay véi nhau thuong cho sinh truéng kém so voi lai
gidng thuan nghich giita nhom loai Bach dan uro v&i Bach dan camal va
Bach dan liéu. ++ Nhanh hai chi ¢4 cdc mau thuéc nhom loai Bach dan
uro. Nhu vay, loai Bach dan camal va Bach dan lidu c¢6 quan hé ho hang
gin nhau hon so v&i Bach dan urd, do d6 khi lai giéng giita Bach dan urd
v6i Bach dan lidu, Bach dan camal cac t6 hop lai thuong c6 uu thé lai
nhiéu hon so véi td hop lai thuan nghich gitta Bach dan camal véi Bach
dan lidu.

Tir khoa: Da dang di
truyén, khoang cach di
truyén, E. camaldunensis,
E. urophylla, E. exserta

Analysis of genetic diversity in Eucalypts as basis for breeding program

Thirty-four SSR primers was used to analyze genetic diversity of 19
parent trees of three Eucalyptus species to identify phylogenetic
relationships among trees of one species and trees in different species.
This is the basis for selecting the most suitable hybrid parents. Genetic
distances in 19 samples of three species of Eucalyptus in this study is
[0.28; 3.882]. Genetic distances between the trees of E. camaldunensis is

Keywords: Genetic low (0.712), followed by E. urophylla at 0.836 and E. exserta at 1.183.
diversity, genetl.c distance, Nineteen studied Eucalyptus samples was divided into two groups:
E. camaldunensis, i) Group one is including E. exserta and E. camaldunensis, when their

E. urophylla, E. exserta hybrid often grow slowly compared with reversible hybridization between

E. urophylla with E. exserta and E. camaldunensis; ii) Group two consists
only E. urophylla. The high genetic diversity between trees in different
species and in one species has more significant in breeding and
hybridization. In conclusion, E. camaldunensis and E. exserta has close
kinship than E. urophylla, therefore hybrid combinations of E. urophylla x
E. exserta are usually more dominant than reciprocal hybrid combinations
between E. camal with E. exserta.
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L DAT VAN DE

Bach dan 1a nhém loai ¢6 kha nang thich nghi
v6i nhiéu ving sinh thai nén bach dan 1a mot
trong s6 nhitng loai cdy dan dau trong trong
rimg san sudt trén thé giéi & 6 chau luc va trén
100 qubc gia véi tong dién tich dat 20,07 triéu
ha nhung khoang 90 - 95% gidng bach dan
trong san xut trén thé gidi thudc 9 loai trong
phan chi Symphyomyrtus va gidng lai giita
ching (Dasgupta et al., 2015; Myburg et al.,
2014). G6 bach dan dugc st dung cho nganh
xdy dung, dong dd noi thit, nguyén liéu ché
bién véan ép, van dim va nganh cong nghiép
gidy ciing nhu san pham sinh khéi cho nganh
nang luong.

Str dung k¥ thuat SSR va RAPD trong nghién
ctru da dang di truyén 1a phd bién nhat hién
nay. Mbi k¥ thuat c6 wu nhuoc diém riéng, chi
thi RAPD phu hop cho nghién ctru nhitng loai
moi chua biét 16 thong tin vé trinh ty va chua
c6 nghién ctru nao phat trién b chi thi cho loai
nay. Do chi thi RAPD la mdi don véi trinh tyu
la mot chudi nucleotide ngin (khoang 10
nucleotide) bat cap ngau nhién & nhiéu vi tri
nén khi su dung chi thi RAPD trong nghién
ctru, két qua cua mdi lan thi nghiém c6 thé
khéc nhau, vi vay can phai c6 sy 1dp lai céc thi
nghiém. Trong khi d6, chi thi SSR 1a céac cap
moi ddc hiéu duogc thiét ké dua trén hai dau
cua cac doan 13p lai c6 trinh tu rat dic hiéu va
théng nhat chung cho cung mdt doan ADN
khong phan biét cac ca thé trong cung mot
loai, nhung gitta cac cé thé trong cting mot loai
thi s6 1an 13p lai 12 khac nhau. Vi vay, viéc st
dung chi thi SSR cho két qua chinh xac hon so
v6i chi thi RAPD va thuong dugce st dung cho
nghién ctu cac loai da c6 nhitng bd chi thi
phat trién riéng cho loai hodc nhing loai trong
cung mat chi.

Cho dén nay voi ddi twong cdy bach dan, sb
luong chi thi SSR da 1én dén hang nghin chi

thi, nhung bd chi thi phan tor SSR dang dugc
stt dung trong nghién ctru phd bién nhat 1a
EMBRA, trong d6 ¢6 300 mdi SSR voi tén goi
EMBRA da duoc cac nha khoa hoc tai Brazil
phat trién (duoc ky hiéu EMBRA---, Brondani
et al., 2006). Tai Truong Dai hoc Pretoria cia
Nam Phi di c¢6 5 cdp moi ki hiéu FMRSA
dugc phét trién bang phuong phap ISSR va co
kha nang st dung ching ¢ céc loai cdy khac
nhau. Con ¢ Truong Pai hoc Tasmania cia Uc
(Steane et al., 2001) da sir dung 12 cip moi co
ki hidu EMCRC dung d nhan ban cac chi thi
SSR ¢ cay bach dan. Ngoai ra con khoang 30
cip moi mang cac doan lip lai (CA)n va
(CAG)n ciing dugc tao ra bang viéc st dung
thu vién bd gen. Mic du sd lugng cac doan
modi dung cho viéc phan tich chi thi SSR rat
da dang, tuy nhién cho dén nay chi c6 hé
théng mdi EMBRA 1a dugc st dung rong rii
trong cac nghién ctru chon dong, thiét 1ap ban
dd di truyén lién két cho céc cdp lai va phan
tich cac 16cut tinh trang sé luong (QTL) ¢6
loi (Kirst et al., 2005). C6 thé thay rang viéc
két hop gitra chi thi SSR va thong tin vé trinh
ty nucleotide da lam cho phuong phap su
dung SSR tr¢ thanh cong cu kha hiéu qua,
nhanh chdéng va chinh xac trong coéng tac
chon giéng cay trong.

Trong khuén khd bai bao nay nhom nghién
citu ung dung phuong phap chi thi phan tir
SSR d&é phén tich da dang di truyén cho 19 cay
b me tham gia lai giéng cua 3 loai cay (E.
uorphylla, E. exserta, E. camaldulensis), 1a co
s& dé cho cac nha lai tao giéng biét ban chit
quan hé huyét thong giita cac cay trong loai va
gitta cac loai voi nhau dé chon dugc bd me lai
thich hop nhét (Scala et al., 1999).

IL VAT LIEU VA PHUONG PHAP NGHIEN CUU
2.1. Vat liéu nghién ctru

- 19 cay bach dan tuyén chon ¢ bang 1.
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Bang 1. Danh muyc céc cay bach dan dugc sir dung trong nghién ctru

Nhém STT Tén cay dwoc lwa chon Ki hiéu burong kicnrln1)thén (D15

1 Eucalyptus urophylla 1 Ul 40,6
2 Eucalyptus urophylla 2 u2 41,1
3 Eucalyptus urophylla 3 u3 39,8

1 4 Eucalyptus urophylla 4 U4 17,9
5 Eucalyptus urophylla 5 us 17,2
6 Eucalyptus urophylla 8 us 175
7 Eucalyptus urophylla 29 u29
8 Eucalyptus camaldulensis 1 C1 36,7
9 Eucalyptus camaldulensis 3 C3 34,2
10 Eucalyptus camaldulensis 4 C4 14,8

2 11 Eucalyptus camaldulensis 5 C5 15,7
12 Eucalyptus camaldulensis 7 Cc7 31,1
13 Eucalyptus camaldulensis 13 C13 16,6
14 Eucalyptus exserta 1 El 24,1
15 Eucalyptus exserta 1 Ba Vi E1BV
16 Eucalyptus exserta 2 E2 11,4

3 17 Eucalyptus exserta 5 E5 24,9
18 Eucalyptus exserta 6 E6 13,6
19 Eucalyptus exserta 7 E7 25,1

- 34 mdi SSR duoc st dung trong nghién ctru nay dugc chon tir cac bai bao co6 lién quan va mot
s6 moi duge chon ngiu nhién tir ngan hang Gene (NCBI).

Bang 2. Danh muc va trinh tw 34 mdi SSR duoc sir dung trong nghién ciru

Mi . . . , .| Annealing | Size | Linkage Genbapk
icrosatellite Repeat motif Primer sequences 5'to 3 Temp.(°C) | (bp) | Group accession
number

EMBRA2 (AG)15 cgtgacaccaggacattac 56 121 11 BV682224
acaaatgcaaattcaaatga

EMBRA9 (AGA)3(AG)28 agtgagagagatattcgcgt 56 94 5 BV682008
ccaatacaatcatcaatcca

EMBRA12 (AG)22 aggatttgtggggcaagt 56 98 1 BV682011
gttccccattttcatgtce

EMBRA39 (AG)9(CA)11 gcattcgtactcattttcaa 54 146 11 BV682032
gcatcgagagtggattagtt

EMBRA47 (AG)24 agaaccctctataaaacccc 56 106 8 BV682038
gggctagacatgatggag

EMBRAS51 (AG)20 gatgcattcctttttttcc 58 115 6 n.a.
cattctcttgcatctggac

EMBRAS53 (AG)17GT(AG)5 attagcttttctgtaacccg 60 130 8 BV682042
gaatggacaagctctgatg

EMBRA54 (AG)17 tgtatgaggtacatccgg 50 144 5 BV682043
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. . . . , .| Annealing | Size | Linkage Genba_nk
Microsatellite Repeat motif Primer sequences 5'to 3 Temp.C) | (bp) | Group accession
number

aaagttatcagcgagagttc

EMBRAS8 (AG)20 caccaactggtactatgaggat 56 143 9 BV682232
ttggcttagggtagaacact

EMBRA116 ([(TC)21 ctcctactactggttctatcact 56 104 8 BV682078
tcctgctcetttctctetcta

EMBRA124 ((TC)34 tgtggacatgatagatgaagt 58 90 10 BV682245
aattatttcgatagaaacgga

EMBRA126 [(TCCTC)4TCC...(CT)18 |gtagtccctgacgcaaac 58 99 2 BV682084
agtacgatattttcgcgagt

EMBRA135 [(AG)15AAT...(AG)10 ctgacttggccggtacata 54 116 5 BV682091
aaatctagtcggtctcaaagc

EMBRA138 |(TC)26CC(TC)3 gttatgtttggttgaaaggag 60 115 10 BV682092
agacaccatgtccccagg

EMBRA147 [(AG)n ctcgtcttgcacgctctctt 58 273 4 n.a.
gagagtgtgttcatgcggct

EMBRA152 [(AC)24 tctectetggcetcettcta 56 122 5 BVv682100
gcatgtacactaacgacg

EMBRA153 ((CT)24 cacacttctagtccatcc 56 215 10 BVv682101
ggagtatagaacgattgtg

EMBRA157 |(CT)19 tggatggtcaacggcgta 60 247 1,6 BV682102
catgcattggccattggt

EMBRA165 [(TC)n ggttgtcggttcactettgt 60 144 10 n.a.
ataggattgcgtcatgaagc

EMBRA168 [(GA)12 ggagtgaagacggtaaat 55 82 5 BV682249
atctcacttttctctcge

EMBRA186 [(GA)27 ggaaggctttgagataac 56 186 4 BV682128
accgagaccagttgagag

EMBRA188 [(GA)9CAGG(GA)20 ctcatgcatagctgctactc 56 193 6 BV682129
gcagctcagtgtacattgg

EMBRA191 [(CT)25 gagcgagatctaatcttc 56 180 5 BV682130
ggatgcagttctagagag

EMBRA194 ([(CT)17A(CA)14 cgtgcttttgaggctct 56 143 3 BV682131
gattgaggatgagtggtc

EMBRA202 [(CT)22 gccttccacttcttcaggte 57 254 5 BV682142
gttatactgcggtgaaggct

EMBRA206 |(TC)21 cagcaacgtctacctcttcc 57 348 8 BV682255
tgatccagttccgactagtg

EMBRA208 [(TC)25 ctcgtgtggttatgtgaact 56 147 9 BV682143
gcttgtctactatgcacatga

EMBRA209 [(GA)21 aggaaggcggattgatgagg 57 182 8 BV682144
gaacggacggaggtgagcta

EMBRA214 [(GA)BAA(GA)11 gaacagctactcgtcgattc 57 316 1 BV682145




Nguyén Viét Tung et al., 2017(1)

Tap chi KHLN 2017

. . . . , .| Annealing | Size | Linkage Genba_nk
Microsatellite Repeat motif Primer sequences 5'to 3 Temp.C) | (bp) | Group accession
number

gtaaccaggcttggacgat

EMBRA225 [(CT)12 gatattcctcggtctctctg 58 225 2 BV682146
tcctettgttgtcgecte

EMBRA229 [(GA)20 agaacgttaactcctaaggt 56 181 5 BV682165
ctgcaatacatatcttctcc

EMBRA232 [(GA)30 gtacttaatctgtggcaatc 56 173 6 BV682166
gatccttgcattatcgac

EMBRA237 [(CT)21 gtcattgttgcgatcactgc 50 222 3,7 BV682167
acgtgacttggttgatctgc

EMBRA240 [(TC)21 cagcaacgtctacctcttcc 56 344 8 BV682176
ccagttccgactagtgttcc

2.2. Phwong phap nghién ciru

- Mau nghién ctu la 14 cdy bach dan sach
bénh, khdng qua non va khéng qua gia (la
banh té). Mdi cay thu tir 10 dén 20 14, mau 14
sau khi thu vé dugc bao quan ¢ ta lanh -20°C.

- Tach ADN theo phuong phap cai tién cua
Keb-Llanes va dong tac gia, (2002).

- Xac dinh ham luong va d6 sach cia ADN
bang dién di trén gel agarose sau d6 do nong
d6 ADN bing quang pho ké. Nong d6 ADN
trong mau dugc tinh theo cong thirc sau:

Capn (ng/ul) = OD26onm x 50 x D6 pha loang

- Phan ung PCR -SSR: Ky thuat PCR véi cac
mdi SSR duoc tién hanh véi tong thé tich 1a
20pl/1mau gom nhiing thanh phan duoc cho
trong bang 3.

Bang 3. Thanh phan phan tmg PCR- SSR

Thanh phan phan &rng Thé tich str dung (pl)
H2O 12,5
10X PCR buffer 2
dNTP 5mM 1
Primer-F 10mM 1
Primer-R 10mM 1
Taq Polymerase 5U/pl 0,5
ADN 25ug/ul 2
Téng thé tich phan tng 20

- bién di san pham PCR - SSR trén gel
polyacrylamide bién tinh 4,5%

- Thu thap va phan tich sé ligu:

+ Xac dinh cac phan doan: Ban gel sau khi
dién di sé duoc xac dinh vi tri va Kich thuéc
ting bang ADN trén ban gel. Sé liéu duoc lap
thanh bang theo vi tri va kich thudc cac bang
ADN so véi kich thudce cac bang ADN marker
100bp trén ban gel dé thuan tién cho viéc theo
ddi, ghi nhan sé liéu va phan tich. Sé liéu thu
nhan duoc nhap vao phan mém excel dé phan
tich sé liéu.

+ Phan tich cau tric di truyén: Chay phan
mém GenAlEx 6.501; Treeview 1.6.6; GDA
1.0; FigTree v1.4 d& danh gid quan hé di
truyén giita cac cay bach dan trong loai va
khac loai. Thong qua do dua ra nhitng nhan
xét, nhan dinh vé quan hé di truyén cua cac
cay bach dan nghién ctu.

ML KET QUA VA THAO LUAN

3.1. Két qua tach chiét ADN tong s6

ADN tong s sau khi tach chiét dugc kiém tra
do tinh sach trén gel agarose 1%. Mau ADN
sach va khong bi dut gay 1a yéu t6 dau tién cho
phan g PCR -SSR thanh cong cling nhu cho
ca qua trinh nghién ctru.
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Két qua kiém tra chat lugng ADN trén gel dién di trén gel agarose 1% cho thiy ADN
agarose va do ndong do ADN cho thiy tit ca tdp trung mot bang chinh, khong bi dut giy
cac mau ADN déu c6 chit luong tét. Cu thé, (hinh 1).

1 2 3 4 5 6 7 8 9 10 11 12 13 14 15 16 17 18 19

Hinh 1. Két qua dién di tinh sach ADN tong s6 19 mau bach dan

Pé xac dinh chinh x4c nong do va do tinh sach  Tur két qua do OD & budc séng 260nm va
ctia dung dich ADN tach chiét tién hanh do 280nm tinh dugc ty s6 ODagonm/ ODagonm, X4c
noéng d6 ADN trén may do quang pho UV-1601 dinI} dugce nong do ADN cua cac mau tach
(UV-Visible Spectrophotometer, Shimadzu). chict. Ket qua dugc thé hign trong bang 4.

Bang 4. Két qua do do hap thu budc soéng 260nm, 280nm va
ndéng do ADN tong sé cia 19 mau Bach dan

Ki hiéu OD260nm OD28onm OD260/OD2so N6ng dd ADN ng/ul
U1 0,50 0,28 1,79 125,0
u2 0,80 0,43 1,86 200,0
U3 0,67 0,36 1,86 167,5
U4 0,89 0,51 1,75 2225
us 0,78 0,38 2,05 195,0
us 0,93 0,47 1,98 2325
u29 0,55 0,31 1,77 137,5
C1l 0,73 0,38 1,92 182,5
C3 0,76 0,42 1,81 190,0
C4 0,85 0,45 1,89 2125
C5 0,59 0,33 1,79 147,5
c7 0,68 0,37 1,84 170,0
C13 0,85 0,48 1,77 2125
El 0,75 0,38 1,97 187,5

E1BV 0,57 0,30 1,90 1425
E2 0,49 0,28 1,75 122,5
ES5 0,56 0,31 1,81 140,0
E6 0,79 0,43 1,84 197,5
E7 0,39 0,22 1,77 97,5
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Tir két qua dién di va s liéu do quang phd hap
phu ciia AND tach chiét khi pha lodng 5 lan
trugc khi do OD cho thdy ADN tong sb tach
chiét duoc co do tinh sach va nguyén ven du
dap tmg cho nghién ctru tiép theo va véi nong
dd dugc tinh & bang s liéu 4 trude khi st
dung can pha loing dé dam bao do ddong déu

vé néng d6 ADN trong phan tmg PCR 12 20 -
25ng/pl.

3.2. Két qua phan g PCR tir ADN tdng sb
ciia cac miu bach dan véi cac moi SSR

Pé nghién ciru quan hé di truyén giita cac cay
bach dan, chung t6i da sir dung 34 mdi SSR ¢6
tén va trinh ty tai bang 1.

Hinh 2. I~(ét qua dién san pham PCR-SSR ciia méi EMBRA39 va EMBRA157
v6i 19 mau bach dan trén gel polyacrylamide 4,5%; thir tw cac mau theo bang 1

Hinh 3. Két qua dién san pham PCR-SSR ctia mdi EMBRA229 va EMBRA165
v6i1 19 mau bach dan trén gel polyacrylamide 4,5%; thir tw cac mau theo bang 1
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Sau khi hoan thanh phan tmg PCR san pham
dugc dién di trén gel polyacrylamide 4,5% dé
phan tich da hinh ADN cua cidc mau nghién
ctru. Kich thuéc bang ADN thu dugc duoc
phan tich dwa trén su c6 mat hay ving mit ca
chiing & cac mau nghién curu.

3.2. Két qua phan tich quan hé di truyén
giira cac cay bach dan chon lai giéng

Trong cac nghién ctu da dang di truyén
thuong dya vao ba hé s6 co ban: Hé sb Nei va
Li (1979), hé sb Jaccard (1908), hé s6 SM
(Sokal va Michener, 1958).

O nghién ctru nay, phan mém phan tich sé liu
tinh khoang cach di truyén giita cac mau
nghién ciru theo Nei (1979), két qua phan tich
duogc thé hién ¢ bang 5 va hinh 4.

Tir két qua ¢ bang 5 cho thiy giita cic mau
nghién ciru c6 khoang cach di truyén nam

trong khoang 0,28 - 3,882. Trong do, gia tri
0,28 13 hé s twong ddng di truyén giira hai cay
C4 - C13; hé s6 tuong ddng di truyén giira hai
cay C3vaE1BYV la 3,882.

Cay di truyén ctia 19 cdy bach dan thé hién
mbi quan hé xa giita cac loai bach dan. Hinh 4
cho th'c”iy ¢0 2 nhanh, nhanh mot gém co Bach
dan camal va Bach dan liéu, nhanh hai chi ¢
Bach dan ur6 va ¢ hinh nay ciing chi ra su
khac biét & khoang cach di truyén giira cac loai
tham chi trong cung loai. Trong loai Bach dan
camal hai cdy C1 va C4 c6 hé sb twong dong
di truyén giéng nhau, trén thyc t& ¢ hién
truong hai cdy nay duoc danh gia vé hinh thai
la sinh truong nhanh (D13 = 36,7cm) va sinh
trudng cham (Dy3 = 14,8cm). Tuy nhién khi
khao nghiém hau thé cua hai cay C1 va C4 cho
thdy dudi géc nhin cua toan thong ké thi
khong c6 sai khac vé sinh truong (bang 6), ciy
E6 va E7 cling tuong tu nhu vay.

Bang 5. Khoang cach di truyén giita 19 mau bach dan

ct Jc13 [c3 4 Jes Jer [Er [emBv [E2 Je5s [ee  [e7 Jur Juz Ju3  Jua [us  [us  [uz9
0,000 cL
0926] 0,00 c13
0946] 0,636] 0,000 c3
0903] 0280] 1,160 0,000 c4
1,386] 0986] 0946 0964] 0,000 cs
1690] 0873] 1378 0911] 1151 0,000 cr
1315] 1481 1137 1458] 1,074] 1263 0,000 EL
2114] 2743] 3882 2721 2268 2621] 3391] 0,000 E1BV
1382] 1017] 1204] 1,189 1295] 0894] 1165 2,205] 0,000 E2
2127] 1,008] 1479 1219] 1.172[ 1119 1,196] 2316 0994] 0,000 E5
1451] 0998] 1155 1,119 1557 1638] 1263 2621] 1,019] 1381 0000 E6
1536 1270] 1176 1322 1759] 1301] 1465 2418 0934 1584] 0896] 0000 E7
2414] 1673 1830 1902] 1855] 1445 1745] 3073 1327] 2462 1802] 1,386] 0000 uL
1,767] 1586] 1589 1564] 1767 1358] 2.128] 2,292 1407 1564] 1581] 0973 0529 0,000 w2
1,717] 1168] 1539 1313 1717[ 1213] 2078] 1955 1,115] 1514[ 1213] 1041] 0341] 0469] 0,000 w3
1583] 1285] 1522 1263 1701 1242] 1859 2,072 1386 1430] 1530] 1.158] 0,634] 0403[ 0289] 0000 4
1743] 1194] 1901] 1,172 1609 1334] 1922] 2268 1,205] 1539] 1557| 1200 0856 0455 0405] 0284] 0,000 us
2087] 1136] 2051 1.248] 2229] 1078] 1917] 2,824 0986 1584] 1484] 1216 1311 1465] 1105] 1733] 1274 0,000 us
1917] 2120] 1872 208 1694] 2152] 1941] 1970 1254 2435] 2334] 1662 1911 1824] 1891] 1890] 1799] 2537 0,000[U29
V6i quan hé di truyén gilta cdc nhém khac tai Hoa Binh cho thay duong kinh chiéu cao

nhau 1a khac nhau va khoang cach di truyén
thép nhét 1a nhém Bach dan camal véi Bach
dan liéu (1,535), s6 liu do dém sinh trudng
binh quan cua 6 to hop lai dugc khdo nghiém

va thé tich than cay lan luot 1a 3,0cm; 3,2m;
1,2dm%/cay 1a thip so véi binh quén 4 t& hop
lai gitra Bach dan camal véi Bach dan uro
(gia tri cua chung lan luot 14 5,1cm; 6,5m;
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7,4dm%/cay). Trong khi d6 gia tri cao nhét 1a
nhom Bach dan liéu véi Bach dan urd
(1,702); hiéu sé khoang cach di truyén cua
nhom Bach dan camal véi Bach dan liéu
(2,987), Bach dan camal v61 Bach dan urd
(1,336), va Bach dan liéu voi Bach dan urd co

gia tri (2,1). Theo 1y thuyét thi khoang cach di
truyén gitta timg nhom ddi twong hay ting
dbi twong nghién ctru cang xa nhau thi cang
cO v nghia trong viéc thuc hién cac phép lai
nham dat duoc cac gidng lai co hé sb tang thu
di truyén cao nhat.

40 34 3 25

20 1.5 1.0 0.4

Hinh 4. Biéu d0 quan hé di truyén giita 19 miu (cdy) bach dan

Tir biéu do quan hé di truyén (hinh 4) két hop
v6i s6 liéu tinh khoang cach di truyén (bang 5)
gitta cic dbi twong nghién cu, trung binh
khoang cach di truyén gitra cac d6i tuong trong
nhom Bach dan camal (E. camaldunensis) binh
quan 1a thap (0,712) hon ca véi nhom loai
khac, khoang cach di truyén trong nhém nay
thip nhat 1a 0,28 va cao nhat dat 1,69. Tiép
theo 12 nhom Bach dan lidu (E. exserta) voi
khoang cach di truyén trong nhom nay thap
nhat 1a 0,896 va cao nhat dat 3,319 trung binh
dat 1,183. Cubi cung l1a khoang cach di truyén
cia nhém Bach dan ur6 (E. urophylla), gia tri
thip nhat 13 0,284 va cao nhét 1a 2,537 gia tri
trung binh 1a 0,836. Qua cac s6 liéu phan tich
cho thay khoang cach di truyén giita cdc mau

nghién ctru trong cung loai 1a rat khac nhau
trong khi loai Bach dan camal chi c6 1,41 thi
Bach dan liu, Bach dan urd lan luot 1a 2,495
va 2,254.

Tir bang hé sb di truyén cho thiy E1BV ¢6 gia
tri trung binh vé khoang cach di truyén la
(2,545) va khoang cach gitta E1BV voi tung
dbi tuong [1,955; 3,882], dimg thar hai 1a U29
vol gia tri trung binh dat (1,961) trong khi
khoang cach vé&i ting d6i tuong [1,254;
2,537]. E2, U3 thudc nhom co6 gid tri trung
binh khoang cach di truyén thap nhat 1an luot
(1,226) va (1,227). Véi sb liéu phan tich nay
c6 thé dua ra nhan dinh “cdc 6 hop lai dwoc
tao ra tw EIBV, U29 sé co y nghia cao cho
chon giéng bach dan lai”.
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Bang 6. Sinh truéng cia cac to hop bach dan lai tai Hoa Binh (6/2014 - 9/2016)

—— D1.3 (cm) Hvn (m) The(z:nhe,/t::; cay|be VE?’: hv(ig“““g Ty 18
TT Iai' tm&ng sovei | Sover song
me -bo [ Xtb V% Xtb V% Xtb V% £ (%)
me bo
1 |u4ct C-N 6,5 20,3 8,2 19,5 13,6 24,6 59 117 71,9
2 |cru4 N-C 5.3 20,8 75 26 8,3 31,7 141 29 62,5
3 |udel C-N 47 23,2 6 26,3 5,2 34 15 573 71,9
4 U3 N 47 30,6 5,2 31,2 45 38,3 84,4
5 |c4u4 c-C 45 28,2 53 29,7 42 36,7 114 28 75
6 |U3E2 N-C 4.4 37,8 5 27,9 38 43,1 -16 100 56,3
7 |E6U4 c-C 44 37 46 28 35 42,9 100 7 84,4
8 |c4aus C-N 42 35,8 5 27,6 35 40,7 100 -11 71,9
9 |E5U3 N-N 41 39,5 5 36,2 3,3 46 37 -13 28,1
10 |u4 C 41 44,9 5 34,5 3,3 50 46,9
11  |U4E6 c-C 42 34,6 45 32,2 31 42,1 2 91 53,1
12 |E6U3 C-N 38 35,9 45 29,5 2,6 424 73 -19 46,9
13 |E1C1 N-N 3.8 32,8 44 33,2 2,5 41,3 90 27 40,6
14 |U4E2 c-C 38 41,3 42 39,7 2,4 47,2 -7 73 65,6
15 |E2u4 c-C 3,4 40 5 29,1 2,3 43,9 55 -17 15,6
16  |U3E5 N-N 35 46,3 42 31,1 2 52,1 -26 17 37,5
17 |E1U4 N-C 35 21,1 3,3 20,1 1,6 31,6 75 -15 18,8
18 |E5 N 3 35,8 4 21,2 1,4 39 25
19 |C7E1 N-N 31 26,6 35 10,8 1,3 30 41 55 28,1
20 |c1 N 3 31,8 35 23,2 1,2 36,1 31,3
21 |E6C1 C-N 3,2 43,2 3 23,9 1,2 453 45 7 75
22 |C5E5 C-N 3 23,1 3 17,7 1,1 30,4 0 18,8
23 |C7E6 N-C 2,9 29,4 3 24,7 1 35,2 32 32 15,6
24 |ET7 C 2.3 38,1 3 28,1 0,6 414 21,9
25 |E2 C 2,2 34,3 3 20,6 0,6 35,8 12,5
26 |E6 C 2,2 35 3 15,8 0,6 39,1 28,1
27 |c7 N 2,2 25,4 3 15,8 0,6 30,5 12,5
28 |c4 C 2,1 42,4 3 28,7 0,5 45,3 21,9
29 |E1 N 2 33 3 26,5 0,5 34,8 28,1
30 |C7E5 N-N 1,9 25,1 2,5 23,1 0,4 37,3 -14 -37 9,4
Fpr <0,001 <0,001 <0,001
LSD 0,89 0,97 1,29

Vé hinh thai ciia cac ddi tuong nghién ctu, dé
tai da thuc hién chon loc cac ddi tuong co su
khac biét vé sinh truong két hop hinh dang
than dé tao ra su khac biét trong cac to hop lai.
Trong d6, cdy sinh truong nhanh gém: C1, C3,
C7, E1, E1BV, E5, E7, U1, U2, U3, U29; cay
sinh truong cham: C13, C4, C5, E2, E6, U4,
U5, U8.

Tir bang 5 “khoang cach di truyén giita 19 mau
bach dan” va hinh 4 “Biéu d6 quan hé di
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truyén gitra 19 mau (cdy) bach dan” dugc xay
dung trén co sd cac hé s twong dong di truyén
giita 19 cdy nghién ciru cho thiy méi quan hé
di truyén giita cac cdy, cdy trong ctng nhoém
loai va cac nhom la twong ddi khac biét va
biéu d6 quan hé di truyén cta 19 cdy phu hop
v6i bang phan loai mbi quan hé gitta cac loai
bach dan cua Willcox, M.D., (1997). Trong d6
loai Bach dan camal va Bach dan liéu co quan
hé ho hang gan nhau hon so véi Bach dan urd,
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do vay khi lai gibng giita Bach dan urd véi
Bach dan liéu, Bach dan camal cac td hop lai
thuong c6 vu thé lai nhiéu hon so véi td hop
lai thuan nghich gitta Bach dan camal véi
Bach dan liéu.

IV. KET LUAN

- Khoang cach di truyén giira 19 mau (cay)
thudc 3 loai bach dan nghién ctu nam [0,28;
3,882], quan h¢ gitra cdy khac nhom loai c6 y
nghia 16n trong chon gidng va lai gidng.

- V6i 19 mau bach dan nghién ciru duogc chia
thanh hai nhanh:

+ Nhanh mot 1a nhom loai Bach dan lidu va
Bach dan camal, khi lai gidng giita 2 nhém
loai nay véi nhau thuong cho sinh trudng kém
so v6i lai gidng thuan nghich giita nhom loai
Bach dan uro véi Bach dan camal hay Bach
dan urd v4i Bach dan liéu.

+ Nhanh hai chi ¢6 cac mau thudc nhom loai
Bach dan urd, két qua nghién ctru nay phu hop
phan loai quan hé nhom loai bach dan cua
Willcox (1997).
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